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10 20 30 40 50 60 70 80 90 100 110 120 10 20 30 40 50 60 oo
Enterovirus NT - 1 2 3 4 9 39 20 14 17 13 6 - 1 4 - 2 - 135
Coxsackievirus A NT - - - - - 1 - - - - 1 - - - - - - - 2
Coxsackievirus A2 - - - 4 7 12 28 8 2 - - 2 - - - - - - 63
Coxsackievirus A3 - - - - - 1 - - - - - - - - - - - - 1
Coxsackievirus A4 1 2 1 5 30 138 118 16 3 - - - 1 - - - - - 315
Coxsackievirus A5 1 1 4 3 6 11 5 4 1 4 3 2 1 - - - - - 46
Coxsackievirus A6 - - - - - 2 - - - 1 - - - 2 3 1 4 4 17
Coxsackievirus A8 - - - - - - - - - - - - - - - - 1 - 1
Coxsackievirus A9 1 4 3 7 20 23 24 27 34 16 3 2 1 - 1 - - - 166
Coxsackievirus A10 - - 2 2 4 4 9 1 2 - - - - - - 1 - - 25
Coxsackievirus A16 3 4 5 4 6 13 38 31 30 25 19 17 7 4 6 2 6 2 222
Coxsackievirus A21 - - - - - - - - - - 1 - - - - - - - 1
Coxsackievirus B1 - - - - 1 1 - - - - - - - - - - - - 2
Coxsackievirus B2 3 - - - 3 2 12 11 19 18 22 14 7 2 4 4 1 - 122
Coxsackievirus B3 - 1 - 6 3 3 6 3 4 2 1 1 - - - - - - 30
Coxsackievirus B4 4 5 1 - - 3 16 7 20 8 3 4 3 1 1 1 1 - 78
Coxsackievirus B5 - 4 2 - 5 13 18 15 13 8 6 3 8 1 2 8 6 - 112
Coxsackievirus B6 - - - - - - 1 - - - - - - - - - - - 1
Echovirus NT - - - - - - - 1 - - - - - - - 1 1 - 3
Echovirus 5 - - - - 1 2 1 2 9 1 1 - 1 - - - - - 18
Echovirus 6 - - - - - - - 4 - - - - - - - - - - 4
Echovirus 7 - - - - - 1 1 - - - 2 - - - - - - 4
Echovirus 9 - - - 1 1 3 3 25 5 5 1 1 - - - - - - 45
Echovirus 11 1 - - - - - 3 3 - - 1 1 - - - - - - 9
Echovirus 13 - - - - - 2 - - - - - - - - - - - - 2
Echovirus 14 - - - - - 1 2 1 1 - - - - - - - - - 5
Echovirus 16 2 5 - - 1 5 1 2 - - - - - - - - - - 16
Echovirus 17 - - - - - 2 - - - - - - - - - - - - 2
Echovirus 18 1 - 5 17 54 115 146 114 48 46 17 9 2 - - - - - 574
Echovirus 25 11 - 1 1 2 3 14 7 7 3 3 1 - 1 1 - - - 55
Echovirus 30 - - 1 1 - 9 43 44 21 7 3 7 1 2 2 2 1 - 144
Poliovirus NT - - - - - - - - 1 - - - - - - - 1 - 2
Poliovirus 1 1 3 2 6 10 6 3 - 1 13 13 1 - - - 5 4 - 68
Poliovirus 2 1 2 1 6 8 4 - 1 3 6 5 2 1 - 1 4 4 - 49
Poliovirus 3 - - 1 1 3 3 3 - - 10 15 5 2 1 - 1 1 - 46
Enterovirus 68 - - - - - - - - - 1 1 - - - - - - - 2
Enterovirus 71 3 4 7 10 36 67 73 39 33 23 19 8 13 3 - - 1 - 339
Parechovirus NT - - - 1 1 5 12 7 4 1 1 1 - - - - - - 33
Parechovirus 1 - 1 - 1 - - - - 14 4 3 2 - - - - - - 25
Parechovirus 3 1 - - - - 3 12 5 2 3 3 2 - - - - - 31
Rhinovirus 6 21 15 15 17 15 7 4 1 8 13 12 4 7 9 9 6 3 172
Reovirus NT - - - - - - 1 - - - - - - - N - - N 1
Rotavirus group unknown - 1 3 1 - - - - - - - 1 1 - 1 1 1 - 10
Rotavirus group A NT 54 129 165 122 31 8 3 5 4 3 12 20 24 67 107 134 49 7 944
Rotavirus group A G1 7 24 25 23 13 - - - - - - 2 1 2 3 5 - - 105
Rotavirus group A G2 - - - 1 - - - - - - - - - 4 7 2 - - 14
Rotavirus group A G3 5 9 10 9 1 - - - - - - 3 2 11 7 11 2 - 70
Rotavirus group A G8 - - 1 - - - - - - - - - - - - - - - 1
Rotavirus group A G9 - 28 20 21 8 - - - - - - - - 12 6 16 2 - 113
Rotavirus group C 3 9 17 3 2 1 - - - - - - - - 2 - - 37
Astrovirus NT 4 1 8 10 5 2 3 - 2 - - - 2 - 3 7 6 2 55
Astrovirus 1 - - - - 2 1 - - - - - - 2 8 3 3 5 - 24
Astrovirus 2 - - - - - - 1 - - - - - - - - - - - 1
Astrovirus 4 - 1 - 2 3 - - - - - - - - - - - - - 6
Small round structured virus 1 5 - - - - 2 - - - 4 2 - - - 1 - - 15
Norovirus genogroup unknown 31 19 11 7 7 1 - 2 3 17 99 52 15 6 3 6 2 1 282
Norovirus GI NT 19 57 37 18 10 1 4 6 - 8 9 12 13 6 5 1 4 1 211
Norovirus GI/1 - 2 - 1 - - - - - - - - 1 - - - - - 4
Norovirus GI/2 - - - - 1 - - - - - - 1 - - - - - - 2
Norovirus GI/3 - - - - - 1 - - - - - - 1 - - - - - 2
Norovirus Gl/4 - - 11 - - - - - - - - - 2 6 - 1 - - 20
Norovirus GI/7 - - - - - - - - - - - - - 1 - - - - 1
Norovirus G1/8 - - 3 7 - - - - 1 2 - - - - 1 - - - 14
Norovirus GI/11 - 2 - - - - - - - - - - - - - - - - 2
Norovirus GI/12 - - - - - - - - - - - - - - - 1 - - 1
Norovirus Gl/14 - - - 1 1 - - - - - - - - - - - - - 2
Norovirus GII NT 442 227 118 71 66 88 51 11 26 252 1058 934 251 182 85 90 30 6 3988
Norovirus GIl/1 - 1 3 - - - - - - - - - - - - - - - 4
Norovirus GII/2 - - » 5 1 N - . - - B - 2 1 - 1 1 N 11
Norovirus GII/3 - 2 1 4 1 - - - - 1 - 5 1 - 2 1 - 2 20
Norovirus Gll/4 1 3 15 14 24 12 5 4 9 93 311 170 7 71 29 10 - - 848
Norovirus GlI/6 - 1 9 5 3 - - - - - 10 - 1 - - - - - 29
Norovirus GII/7 - - - 7 - - - - - - - - - - - - - - 7
Norovirus GII/8 - - - 2 - - - - - - - 1 - - - - - - 3
Norovirus GIl/9 - - - - - - - - - 4 - 1 - - - - - 5
Norovirus GII/13 - - » = - B - 1 - 2 - 2 2 4 1 6 - N 18
Sapovirus genogroup unknown 11 6 11 6 6 3 2 - 3 2 7 24 9 6 9 7 13 3 128
Sapovirus genogroup | - 2 - - - 1 - - - - - - - - - 1 1 1 6
Sapovirus genogroup I - - - - - - - - - 1 2 1 - - - - - - 4
Sapovirus genogroup IV - - - - - - - - - - - 1 - - - - - - 1
Sapovirus genogroup V - - - - 1 - - - - - - N - - N - - - 1
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06 06 06 06 06 06 06 06 06 06 06 06 07 07 07 07 07 07
10 20 30 40 50 60 70 80 90 100 110 120 10 20 30 40 50 60 00
Influenza virus A NT 1 - - - - N - . = - B - N - - - - N 1
Influenza virus A HL NT 304 335 326 97 21 11 6 6 5 - 7 1 33 127 139 73 54 8 1553
Influenza virus A H1 N1 43 52 23 6 - 1 2 1 = - B 1 10 15 18 14 1 - 187
Influenza virus A H3 NT 1682 651 129 22 5 - 1 - 1 - 3 18 382 808 599 207 37 1 4546
Influenza virus A H3 N2 261 92 7 - 1 - - - - 1 - 7 57 97 63 17 3 - 606
Influenza virus B 26 44 63 90 196 83 24 1 5 4 11 36 220 679 767 147 58 - 2454
Influenza virus C 2 - 4 5 7 3 - 1 1 1 2 - 2 - 2 - - - 30
Parainfluenza virus 1 3 5 - 4 - 1 - - - - 1 1 - 1 - - - - 16
Parainfluenza virus 2 - - - - 3 4 1 1 1 4 2 7 2 2 2 1 - - 30
Parainfluenza virus 3 - - - 2 20 24 13 1 1 2 1 - - - - 4 4 1 73
Respiratory syncytial virus 34 17 18 10 5 7 3 4 4 9 23 77 89 27 19 13 8 2 369
Human metapneumovirus 14 31 71 88 62 24 15 3 2 1 1 2 4 2 13 22 28 - 383
Mumps virus 13 20 27 14 19 32 36 43 33 29 20 12 14 3 6 4 3 - 328
Measles virus genotype NT - - - - 4 2 1 - - - - 1 - 1 2 4 47 8 70
Measles virus genotype A - - - - 3 - 1 - - - - - - - 1 1 1 1 8
Measles virus genotype D5 - - - 3 12 3 4 - 6 6 4 2 - 3 6 19 81 13 162
Measles virus genotype H1 - - - - 2 1 - - - - - - - - - 1 - 4
Rubella virus - 1 1 - 2 1 - - - - - - - - - - - 6
[Adenovirus NT 14 25 24 8 9 6 9 7 5 5 25 8 15 10 14 4 5 2 195
[Adenovirus 1 18 17 25 18 38 23 19 14 12 11 20 21 19 11 13 17 19 1 316
[Adenovirus 2 44 41 34 30 53 57 33 30 16 25 33 48 35 21 35 29 24 1 589
[Adenovirus 3 28 51 64 91 140 173 144 99 73 57 70 54 34 31 25 22 21 2 1179
[Adenovirus 4 5 2 - - 4 5 2 2 1 1 4 - - 4 2 2 - 34
[Adenovirus 5 20 13 6 8 11 10 18 5 5 8 21 8 12 17 9 15 4 - 190
[Adenovirus 6 4 2 2 4 2 5 4 2 2 2 11 6 - 3 5 3 - 1 58
(Adenovirus 7 - - - - - - 2 - - - - - - - 1 - - - 3
[Adenovirus 8 4 6 2 - 1 1 - 2 18 10 2 2 3 1 6 - - - 58
[Adenovirus 11 1 1 1 - - - - - - - - 1 1 - 2 - - 1 8
[Adenovirus 15 - - - - - - - - - - - - - - - 1 - - 1
Adenovirus 17 - - - - - - - 1 - - - - - - - - - - 1
Adenovirus 19 1 1 1 1 - - - - - 1 2 1 1 - 3 1 - - 13
[Adenovirus 31 2 - 2 - 2 2 1 2 1 - - 2 - - - 1 - - 15
[Adenovirus 37 8 2 5 1 3 1 2 3 5 4 3 2 4 3 2 3 1 - 52
[Adenovirus 40/41 1 5 11 4 9 9 5 5 1 6 7 3 3 5 6 1 1 1 83
[Adenovirus 40 - - - - - - - - - - - 1 - - - - - - 1
[Adenovirus 41 2 4 1 3 - - 2 3 - - 8 3 - 2 2 1 - - 31
Dengue virus NT - - - - - 1 1 - 1 - - 1 - - - - - - 4
Dengue virus 3 - - - - 1 - - - 3 1 - - - - - - - - 5
Dengue virus 4 - - - - - - - - 1 - - - - - - - - 1 2
Herpes simplex virus NT 4 5 5 3 4 4 - 3 1 - 3 8 3 3 4 - 3 - 53
Herpes simplex virus 1 18 10 12 10 12 7 11 12 9 8 8 11 8 6 6 7 8 - 163
Herpes simplex virus 2 - - 1 - - - - - - - 1 2 1 2 - - - - 7
Varicella-zoster virus 1 1 3 2 - 2 2 2 = - 1 3 1 1 - - - B 19
Cytomegalovirus 8 5 5 1 7 5 9 5 3 1 1 10 4 2 4 5 2 - 77
Human herpes virus 6 8 8 11 8 12 21 13 21 9 8 8 6 10 10 14 10 8 - 185
Human herpes virus 7 4 3 4 5 3 2 3 1 1 1 1 1 3 5 2 - - 39
Epstein-Barr virus 1 2 3 1 7 8 3 4 3 1 - 1 6 4 7 4 - - 55
Hepatitis A virus - - 1 - 5 - 1 - 14 - - - - - - - - - 21
Hepatitis C virus - - - - - - - - 1 - - - - - - - - - 1
Hepatitis E virus 1 - - - 1 1 - - - - - - - - - - - - 3
B19 virus 1 - 3 1 2 3 4 3 1 - 3 2 3 1 - 3 - - 30
Human immunodeficiency virus - - - - - - - - - - 1 - - - - - - - 1
Orientia tsutsugamushi - - - - 3 2 - - - 1 4 1 - - - - - - 11
Rickettsia japonica - - - - - - - - 1 - - - - - - - - - 1
NT: Not Typed
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