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1) SE : staphylococcal enterotoxin
2) TSST : toxic shock syndrom toxin

3) EXT : exfoliative toxin
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Sapovirus genogroup IV
Sapovirus genogroup V

)4V A% Feb-12  Mar-12  Apr-12 May-12 Jun-12  Jul-12  Aug-12 Sep-12 Oct-12 Nov-12 Dec-12 Jan-13 Feb-13 Mar-13 Apr-13 May-13 Jun-13  Jul-13 Bt
Enterovirus NT 10 19 15 18 37 88 44 56 56 22 16 27 24 25 6 9 4 - 476
Coxsackievirus A NT - - - - - - 2 - - - - - - - - - - - 2
Coxsackievirus A2 2 3 4 1 24 69 21 24 6 8 7 - - - - - 1 - 180
Coxsackievirus A4 - - 3 17 125 228 43 7 3 1 2 - 1 - 1 1 - - 432
Coxsackievirus A5 - - 1 3 7 IX] 25 2 6 3 2 2 - 1 - - - - 13
Coxsackievirus AB 1 - 1 - 1 9 10 21 15 13 16 2 8 7 21 28 38 - 210
Coxsackievirus A7 - - - - - 1 1 - - - - - - - - - - - 2
Coxsackievirus A8 - - - - 1 8 2 3 - 2 2 4 - - - 2 14 - 38
Coxsackievirus A9 6 16 3 26 65 113 82 64 22 17 2 3 - 3 1 4 3 - 430
Coxsackievirus A10 1 - - 3 4 8 1 3 - - - - - - - 1 - - 21
Coxsackievirus A12 - - 1 - 10 11 19 16 14 7 1 - - - 1 - - - 80
Coxsackievirus A14 - - 2 - 1 2 2 - 1 - 1 - - - - 1 - - 10
Coxsackievirus A16 11 3 6 26 37 16 10 9 5 8 2 - - - - 1 - 139
Coxsackievirus B1 1 - - - 1 - 1 - - 1 - - - 1 - 2 - - 7
Coxsackievirus B2 - - - - - 2 2 2 1 3 - - - 1 4 4 1 - 20
Coxsackievirus B3 2 1 - 3 1 2 3 3 5 2 3 - 1 1 1 2 - - 30
Coxsackievirus B4 1 - - - 6 9 6 2 - 1 3 4 2 2 1 - 1 - 38
Coxsackievirus BS 1 5 4 8 15 33 2 2 12 11 1 2 3 - 4 11 1 1 182
Coxsackievirus B6 - - - - - - - 1 - - - - - - - - - - 1
Echovirus 1 - - - - - 1 1 - - - - - - - - - - - 2
Echovirus 3 - - - - - 1 2 2 - 1 1 - - - - - - - 7
Echovirus 6 1 2 - 2 7 24 32 28 31 2 22 14 10 4 3 2 2 - 207
Echovirus 7 11 16 6 5 18 42 4 29 17 1 5 1 - - - 2 1 - 208
Echovirus 9 6 4 5 1 52 58 29 13 7 3 1 1 1 - - - - - 191
Echovirus 11 - - - - - 4 - - - - 1 - - 1 - 1 1 - 8
Echovirus 14 - 1 - - - - - - - - - - - - - - - - 1
Echovirus 17 - - - - - - - 2 - - - - - - - - - - 2
Echovirus 18 - 1 - 1 6 - 1 1 17 3 4 5 4 4 3 - 1 - 61
Echovirus 19 - - - - 3 3 5 1 - - - - - - - - - - 12
Echovirus 20 - - - 1 - - - - - - - - - - - - - - 1
Echovirus 21 - - - - 1 - - - - - - - - - - - - - 1
Echovirus 25 - - - - 2 1 1 - 1 1 - - - - - - - 7
Echovirus 30 - - - - - - - - 1 - - - - - - - 5 - 6
Poliovirus NT - - - - - - - - - 2 - - - - - - - - 2
Poliovirus 1 - - 2 5 3 - - 1 - - - - - - - - - - 1
Poliovirus 2 - 1 6 5 3 2 - 1 - - - - - - - - - - 18
Poliovirus 3 1 - 4 4 4 1 1 2 - - - - - - - - - - 17
Enterovirus 68 - - - - - - 1 - - - - - - - - - - - 1
Enterovirus 71 - - - 5 2 25 35 31 32 19 il 9 9 6 1" 1 13 2 217
Parechovirus NT 1 2 1 1 2 1 4 6 2 5 2 - - - 1 1 - - 29
Parechovirus 1 2 3 1 1 1 9 21 16 19 3 5 - - - - - - - 87
Rhinovirus 79 K] 156 191 191 145 91 104 24 133 120 70 8 90 146 92 3 1 2037
Aichivirus - - - - - - - - - - - 1 - - - - - - 1
Rotavirus group unknown - - - - - - - - - - - - - 1 1 - - - 2
Rotavirus group A NT 35 90 187 74 25 4 1 - - 2 3 32 68 120 104 68 4 - 817
Rotavirus group A G1 16 48 74 n 19 - - - - 3 5 30 43 52 48 29 1 - 439
Rotavirus group A G2 2 7 6 4 - - - - - - - 3 5 3 13 1 - - 44
Rotavirus group A G3 35 20 34 16 1 - - - - - - 1 4 - 1 1 - - 13
Rotavirus group A G9 2 1 17 15 1 - - - - - - 2 2 4 - - - 55
Rotavirus group A G12 - - 1 - - - - - - - - - - - - - - - 1
Rotavirus group C 1 2 - 12 - - - - - - - - - - - - - 15
Astrovirus NT 4 3 7 9 13 3 1 - 1 3 4 5 4 9 4 8 1 - 79
Astrovirus 1 - 2 9 10 23 5 1 - - 8 - - - 3 5 - 1 - 67
Astrovirus 3 - - 1 1 - 1 - - - - - - - - - - - - 3
Astrovirus 4 - - 2 4 - - - - - - - - 3 5 2 - - 17
Astrovirus 5 - - 1 - - - - - - - - - - - - - - - 1
Astrovirus 8 - - - - - - - - - - 2 - 2 - - - - - 4
Norovirus genogroup unknown 12 14 6 3 1 4 1 5 2 8 5 1 2 5 - - 102
Norovirus GI NT 9 18 19 12 1 1 4 3 1 12 12 11 9 24 12 15 6 1 180
Norovirus GI/1 2 2 2 - - - - - - - - - - - - - - - 6
Norovirus GI/2 - - - - - - 7 - - - - - - - - - - - 1
Norovirus GI/3 - 3 - - - - - - - 2 - - - - - - - - 5
Norovirus Gl/4 - 3 - - 2 - - - - 1 - - - 1 1 - - - 8
Norovirus GI/6 - 1 - 4 4 - - - - - 1 1 2 29 25 1 1 - 69
Norovirus GI/7 1 1 1 - - - - - - - - - - - - - 1 - 4
Norovirus GI/8 2 - 1 - 1 - - - - - - - - 5 - - - - 9
Norovirus Gl/11 - - - - - - - - - - - 1 2 - - - - - 3
Norovirus Gl/12 2 - - - - - - - - - - - - - 1 - - - 3
Norovirus Gl/13 - 1 - - - - - - 1 - - - - - - - - - 2
Norovirus Gl/14 2 1 2 1 2 - - - - - - - - - - - - - 8
Norovirus Gl/others - - - - - - - - - - 1 - - - - - - - 1
Norovirus GII NT 242 172 115 73 50 32 16 4 56 475 638 216 12 106 42 il 28 - 2448
Norovirus Gll/1 - - - 1 - - - - - - - - - - - - - - 1
Norovirus Gll/2 15 1 1 1 - - - - 1 - 8 1 5 5 2 1 1 - 52
Norovirus Gll/3 4 2 1 3 - - - - - 3 1 1 2 - - - - - 11
Norovirus Gll/4 82 40 19 24 17 3 - 4 21 212 266 65 35 52 13 3 - - 916
Norovirus GlI/5 - 3 6 - - - - - - - - - - - - - - 9
Norovirus Gll/6 1 2 - 3 - 1 - - 3 3 1 - 1 - 1 - - - 16
Norovirus Gll/7 2 - - - - - - 1 - - 3 - - - - - - - 6
Norovirus Gll/12 11 6 10 2 - - - - - - - - - - 2 - - - 31
Norovirus Gll/13 8 4 1" 28 20 2 1 - 2 13 5 2 10 - 2 2 - - 110
Norovirus GlI/14 1 - 1 1 - - - - - - 1 - - - - - - - 4
Sapovirus genogroup unknown 18 16 22 33 26 16 4 3 3 16 2 56 47 43 14 2 - 362
Sapovirus genogroup | 7 5 13 13 15 1 1 1 2 10 1 17 27 17 11 4 - 163
Sapovirus genogroup Il - 3 12 6 21 1 1 - - 3 4 1 5 1 4 2 - - 64
Sapovirus genogroup Il - - - - - 2 - - - - - - - - 1 - - - 3
- 1 - - - 1 - - - - - - 3 2 1 3 - 12
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1V A% Jan-12  Feb-12 Mar-12 Apr-12 May-12 Jun-12  Jul-12  Aug-12 Sep-12 Oct-12 Nov-12 Dec-12 Jan-13 Feb-13 Mar-13 Apr-13 May-13 Jun-13 &t
Influenza virus A NT 7 6 - - - - - 1 - - 2 - 3 5 3 - - - 27
[nfluenza virus A H1pdm09 2 3 1 3 - 1 1 - 11 1 5 11 45 28 17 9 1 - 145
[nfluenza virus A H3 NT 2107 1411 336 95 21 24 27 39 80 21 61 507 2167 1021 376 97 13 - 8409
Influenza virus A H3 N2 186 38 16 15 2 - 4 2 8 10 9 57 213 86 23 8 - - 731
[nfluenza virus B NT 37 8 138 76 32 7 2 6 1 2 3 6 31 43 75 28 17 - 582
[nfluenza virus B/Victoria 179 318 372 175 35 3 - - - 1 12 17 65 88 81 22 9 - 1377
[nfluenza virus B/Yamagata 91 165 136 107 23 1 1 - - 1 - 25 113 169 200 133 49 - 1214
[nfluenza virus C 4 3 16 12 8 13 4 - - - - - - - - - - - 60
Parainfluenza virus NT - - - - - 6 2 1 3 2 - - 1 - - - 2 - 44
Parainfluenza virus 1 4 17 6 13 6 26 24 34 32 18 16 6 12 7 3 1 - 229
Parainfluenza virus 2 3 5 3 1 3 1 14 19 24 35 19 7 2 3 - - - - 145
Parainfluenza virus 3 2 5 - 1 16 122 110 50 30 11 2 1 5 - 4 19 17 - 395
Parainfluenza virus 4 10 1 1 3 - 1 1 3 5 10 9 2 4 - - - - - 60
Respiratory syncytial virus 107 129 69 37 30 21 35 98 148 165 156 17 66 56 51 30 2 - 1383
Human metapneumovirus 37 60 124 102 n 29 13 10 15 15 4 11 15 51 127 86 17 - 81
Other coronavirus 9 12 1 15 4 4 4 3 1 10 5 26 26 16 8 8 2 - 166
Mumps virus 12 20 10 6 8 8 16 8 9 12 1 1 17 5 1 6 - - 162
Measles virus genotype NT - - - - - - 2 1 - - - 1 - - 2 - - - 6
Measles virus genotype A - 2 5 - 2 2 - - - - - 4 2 2 2 2 - - 23
Measles virus genotype B3 - - - - - - - - - - - - - - - 1 - 1
Measles virus genotype D4 - 4 1 - - - - - - - - - - - - - 6
Measles virus genotype D8 1 15 1 - 1 - - 1 7 - - - - - 1 1 - - 47
Measles virus genotype D9 2 5 1 - - - - 1 1 - - 1 - - 2 1 - - 14
Measles virus genotype H1 - - - - 1 4 1 - - 1 - - - 1 1 - - - 9
Rubella virus genotype NT 1 5 1 3 2 5 3 9 7 8 10 9 21 33 61 133 10 - 421
Rubella virus genotype 1a - 1 - - - - - - - - - - - - - 1 - - 2
Rubella virus genotype 1E - 1 - - 3 4 8 9 6 2 2 - - 5 2 3 - - 45
Rubella virus genotype 2B 6 6 5 1 4 9 28 29 13 6 6 13 19 35 42 29 24 - 281
Adenovirus NT 13 11 10 12 12 13 12 8 12 15 17 19 16 6 12 14 12 - 214
Adenovirus 1 17 35 2 11 29 31 21 4 12 17 16 24 19 1 16 10 2 - 293
Adenovirus 2 42 32 27 37 71 84 47 22 12 31 #“ 58 35 23 28 29 8 - 633
Adenovirus 3 7 10 10 11 6 17 17 6 20 8 4 15 7 5 5 3 - - 151
Adenovirus 4 9 1 5 8 9 5 2 16 19 7 7 14 19 11 4 8 1 - 145
Adenovirus 5 15 11 11 10 19 31 4 4 3 10 3 7 6 11 6 2 - 160
Adenovirus 6 3 2 2 3 7 7 1 5 2 5 3 3 2 3 1 - - - 49
Adenovirus 7 - - - - - - 1 1 - - - - - - - - - - 2
Adenovirus 8 2 4 - 1 2 - - - 1 1 1 3 - 2 - - - 17
Adenovirus 11 1 1 - - - - - - - - - 1 - - 1 - - - 4
Adenovirus 19 - - - - - - - - - 1 - - - - - - - - 1
Adenovirus 31 2 2 1 3 4 3 4 1 1 3 2 2 - 1 1 - 31
Adenovirus 33 - - - - - - 1 - - - - - - - - - - - 1
Adenovirus 37 3 - 1 1 3 1 2 - 1 2 1 2 - - 1 2 - - 2
Adenovirus 40/41 7 5 6 8 8 12 1 2 2 5 4 4 2 2 6 3 2 - 19
Adenovirus 41 9 9 7 12 11 7 4 4 5 8 6 3 - - 2 2 - 96
Adenovirus 53/22 1 3 - - 1 - 1 - 1 - 1 - - - - - - - 8
Adenovirus 54 2 - 1 - 1 - - 1 - 4 - 6 - - - - - 16
Adenovirus 56 1 1 - - 2 6 5 6 1 3 1 - - 1 1 - - 37
Dengue virus NT 1 - - - 1 - 1 1 1 2 1 - - - - - 1 - 9
Dengue virus 1 1 - 1 1 - - 1 8 4 2 2 2 1 1 3 - - - 21
Dengue virus 2 - 4 1 - - - - - - 4 - - 1 1 1 1 - 14
Dengue virus 3 - - - - - 1 - - 1 - 1 - - - 1 1 - - 5
Dengue virus 4 - - 1 - - - - 2 - - - - - - - 2 - - 5
Chikungunya virus - - - - - 1 2 1 - - 1 - - 1 - 1 - - 7
Herpes simplex virus NT 4 - 2 1 2 2 - 1 1 3 3 5 1 4 3 1 5 - 38
Herpes simplex virus 1 16 1 4 13 9 10 8 14 9 9 12 17 10 14 9 8 3 - 177
Herpes simplex virus 2 3 5 1 2 3 3 6 5 3 7 1 3 3 3 1 2 - - 51
Varicella-zoster virus 5 1 2 1 2 5 2 4 3 2 2 - 2 4 2 1 - - 44
Cytomegalovirus 6 8 10 13 8 16 1" 18 16 16 19 6 16 9 15 18 2 - 207
Human herpes virus 6 21 17 12 28 27 32 37 4 34 25 2 30 15 22 29 32 10 - 44
Human herpes virus 7 8 10 7 2 13 5 25 15 28 12 10 12 14 17 15 12 6 - 21
Epstein-Barr virus 8 8 6 7 8 6 10 15 15 10 8 8 17 8 5 5 4 - 148
Hepatitis A virus NT 1 - - 2 1 1 1 - 1 - 1 - - 2 - 1 1 - 12
Hepatitis A virus IA - 2 - 5 6 5 1 - - 1 - 1 - 1 - 3 - - 25
Hepatitis A virus IB - - - - 1 - - - - 1 - - - - - - - - 2
Hepatitis A virus llIA - 1 - - 3 - - - - - - - - - - - - - 4
Hepatitis E virus - 1 - - - - - - - - - - - 1 1 - - - 3
Human papilloma virus 4 4 3 5 3 2 3 6 1 5 6 8 5 1 - 14
B19 virus 5 2 7 4 2 2 9 3 5 2 - 1 1 2 - 1 - 51
Human bocavirus 1 16 13 31 53 4 21 1 5 12 12 4 5 1 1 17 8 - 279
Human immunodeficiency virus 1 - 1 - - - - - - - - - - - - - - - 2
Chlamydophila pneumoniae - - - - - - - - - 1 - - - - - - 1
Orientia tsutsugamushi - - - - 2 3 - - - 5 14 - - 1 - - 28
Rickettsia japonica - - - 1 4 2 2 4 1 - - - - - 2 - 34

NT:Not Typed
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